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Estudio EPIRESVI
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Pacientes y metodologia :

Muestras: muestras de sangre recogidas en momento agudo de la infeccion en pacientes con
secuelas (sibilancias recurrentes o asma) y sin secuelas después de la infeccién por VRS

Datos de metiloma completo (Beadchip 850K) del estudio EPIRESVI :
« Sibilancias RW-RSV (n = 36) e
e Asma AS-RSV (n=9)
e Sin secuelas CR-RSV (n =32) o

Transcriptomas completos (RNA-seq) de los mismos pacientes (n=20) y 5 pacientes adicionales
generados de novo: ﬁ%mﬁw
 Sibilancias RW-RSV (n = 14)
* Asma AS-RSV (n = 3)
* Sin secuelas CR-RSV (n =7)

Estudio especifico del gen CD14 y genes relacionados
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Resultados

* Incremento de la metilacion

promedio en el promotor del gen Metilacion Expresion
131 L
CD14 en los grupos con secuelas 0o6l e ’ ‘
* Expresion decreciente de CD14 en ‘ ) \
individuos con secuelas. 3 | T8 ~l_
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Resultados

* Menor expresion en pacientes
con secuelas

 Significacia estadistica en:

* TLR2 al comparar RW-RSV frente
a AS-RSV (P =0.039)

* TLR4 al comparar CR/RW-RVS
frente a AS-RSV (P = 0.017),

* LY96 al comparar CR-RVS frente a
AS-RSV (P = 0.033).

del S al 11 de Marzo « MURCIA 2023
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Resultados I

detection of molecule of bacterial origin Il
MyD88-dependent toll-like receptor signaling pathway Il
response to molecule of bacterial origin I
cellular response to molecule of bacterial origin I
. pattern recognition receptor signaling pathway I
® E St u d 10 d e pa th Ways CDl 4 y cellular response to biotic stimulus I
lipopolysaccharide—-mediated signaling pathway Il
detection of external biotic stimulus Il

gen es re,a Cion ados regulation of toll-like receptor signaling pathway Il

|To|| Like Receptor 4 (TLR4) Cascadel_

° G O Toll-Tike Receptor Cascades I
MyD88 deficiency (TLR2/4) I
IRAK4 deficiency (TLR2/4) I
Regulation of TLR by endogenous ligand Il
Diseases associated with the TLR signaling cascade Il
Diseases of Immune System Il
ER-Phagosome pathway Il
MyD88:MAL(TIRAP) cascade initiated on plasma membrane I
Toll Like Receptor TLR6:TLR2 Cascade I
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Conclusiones

* Nuestros resultados estan en concordancia con los de Besteman et al
gue indican que la falta de |la proteina CD14 podria dar lugar a
respuestas inmunitarias aberrantes frente al VRS.

* Las secuelas de la infeccion por VRS podrian estar relacionadas con la
disminucion de la expresion génica de CD14 y de genes relacionados
durante una fase temprana de la infeccion.
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